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A pandemia de COVID-19, causada pelo virus SARS-CoV-2, tem afectado milhoes de pessoas em todo o mundo, resultando em mais de 7 milhoes de mortes até o
final de 2023. Embora 1nicialmente se acreditasse que as criancas eram menos afectadas, o aumento dos casos entre os mais jovens tem gerado preocupacao. Em
Mocambique, ha poucos dados sobre a infeccdo em criancas, especialmente quanto as variantes do virus. Objectivo: Detectar a variante Omicron de SARS-CoV-2 em

criancas de escolas primarias de Maputo.

5 amostras (nasal/orofaringea) de criancas de 4 escolas de diferentes areas de Maputo (rural, peri-urbana, urbana), da primeira a quinta classe, colhidas no ambito do
projecto Kids-CoV, positivas para o teste rapido de antigeno, foram confirmadas por RT-qPCR. O sequenciamento das amostras positivas por RT-qPCR, foram
realizados usando a plataforma Illumina Miseq, usou-se a plataforma Nexclade para identificacdo das variantes, linhagem ¢ mutacoes. As analises filogenéticas foram
realizadas utilizando o software especializado 1Q-TREE, o alinhamento das sequéncias for realizado usando MAFFT e foram utilizados métodos de inferéncia
filogenetica, como Maxima Verossimilhanca.

* 3 amostras de criangas das escolas primarias, foram positivas por RT-qPCR. Duas eram do sexo feminino, uma do sexo masculino, sendo que as suas 1dades eram de
7 anos, 8 anos ¢ 10 anos, provenientes das escolas primarias 7 de Setembro (urbana), Ingrid Chawener (peri-urbana) ¢ Centro Educacional (rural) respectivamente.

* Observou-se que as criangas, apresentaram manifestacoes clinicas variadas, incluindo caso assintomaticos (Tabela 1).

» Duas amostras de criancas foram sequenciadas com sucesso, identificando a variante Omicron e linhagens diferentes BA.5.2 ¢ XBB.2. Foram identificadas um total
de 82 mutacoes nucleotidicas no genoma do SARS-CoV-2, sendo 39 pertencentes a linhagem BA.5.1 ¢ 43 a XBB.2.

Tabela 1. Caracteristicas Clinicas das Criancas positivas ao SARS-CoV-2: Idade,
Sexo, Proveniéncia e Sintomas.
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Figura 2. Arvore filogenética das linhagens Omicron do SARS-CoV-2, mostrando a
relacdo evolutiva entre as sequéncias do estudo, de Mocambique e de outros paises.
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Figura 1. Distribuicao de mutacoes nas regioes genomicas das linhagens
BA.5.1 e XBB.2 do SARS-CoV-2. Pontos vermelhos indicam mutacoes
compartilhadas entre as linhagens

As muta¢des na variante Omicron em crian¢as tem impacto significativo na saude publica, destacando a importancia da vigilancia gendmica na compreensao da

disseminacao viral ¢ monitoramento de mutagdes que podem afectar a transmissibilidade ou gravidade da doenca, especialmente em criancas. Palavras chave:
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